Supplemental Figure 3. Chimpanzee-specific numts aligned with human homologous nuclear site and chimpanzee mtDNA.
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AAAACATACAACACACACACACACACACACACAﬁTGGATGATGCCAATGTTTCAG...CGATGTGCAGGAAGAGGCAGATGCACACATACACATNCACATGCACAGCACAAAATTATAACATAACACC
AAAACATACAACACACACACACACACACACACA----——————————————— T TT T CACACGCACAGCACAAAATTATAACATAACACC
GCCCATAAAGGCTGTTGCTATGGTTGTGAGCAAGAGGATAATGCCAATGTTTCAG. . CGATGTGTAGGAAGAGGCAGATAAAAAATATTGAGGCGCCGTTAGCGTGGAGGTAGCGGATGATCCAACC

CATGGTACTGGTACCAAAACAGAGATATAGACCAATGGAACAGANGGGGACTGATCTAAAACA...ACCGCGGTAGCTGGCACACAGAGCCCTCAGAAATAATGCCGCATATCTACAACCATCTGAT
CATGGTACTGCTACCAAAACAGAGATATAGACCAATGGAACAGAA-—————————————————, ,  ,—————————————————— CAGAGCCCTCAGAAATAATGCCGCATATCTACAACCATCTGAT
TATCAGCTGGAGTTTTTTACAACTCAGGTGAATTTTAGCTTTATGGGGGGGTGATCTAAAACA ACCGCGGTGGCTAGCACGAAATTGACCAACCCTGAGGTTAGTATGGCTTAGTTAAACTTTC

AGGATACCTCAAAGTAGGGATCCACAGGCTABGGGGAGATTAATAGTT...TAATGTTAGCAGTTAGACGGTGGATTTAACTATTTTGTGAATTGCAATTGGTTAAGGAAGA
AGGATACCTCAGAGTAGGGATCCACAGGCTATAGG-———-—-———————— .. .———————————————————— TGGATTTAACTATTTTATGAATTGCAATTGGTTAAGGAAGA
AGGATTAGAATTGTGAAGATAATGAGTGCATAGGGTAGATTGATAGTT TAATGTTAGCGGTTAGACGTACGGCTAAGGCTATTGGTTGAATGAGTAGGCTAATAGTTTC

GGACCACAGGTGCGCACCACCTGACCCGQGGCTACTGCTCGTAATGCGCC...GAGGATTGAGTAAACTCCTATCTCTATCTATTTAGTAGAGATAGGAGTTTTG
GGACCACAGGTGCGCACCACCTGACCCGGCTCATT-———=—————————— . ., ————————————————————— TTTTGCATCTTTAGTAGAGATAGGAGTTTTG
GCTAGAGTGACTTCGTATGAGATTGTTT, GGCTACTGCTCGTAGTGCACC GAGGATTGAGTAAACGGCTAGGCTGGAGGTGGCTAGAATAAATAGGAGGCCT

CTTTCACTGTTGTAAAAATTGTCCCTGTCATGABACCGACCTGGATTACTCCGGTCTGAAC...GTAAACCCTATTGTTGATATGGACTCTGGAATAGTCCTACTTATTTCCTAAGACTTTCCTTG
CTTTCACTGTTGTAAAAZ—\TTGTCCCTGTCATI; ———————————————————————————————————————————————————————————— CACCTACTTATTTCCTAAGACTTTCCTTG

CTTTCGTACAGGGAGAAATTTAGAACAGATA ACCGACCTGGATTACTCCGGTCTGAAC. . GTAAACCCTATTGTTGATATGGACTCTGGAATAGGATTGCGCTGTTATCCCTAGGGTAACTT

CCACGTGTGCATGACAAGCCCACCCCCAATATCCA@CCTCCTCAGACTCATTGGACCAG...TTGTAATTACTGTGGCCCCTCAGAATCCARGTTTAGGTCTTTGAATTTCAACTGCTTCTGC
CCACGTGTGCATGACAAGCCCACCCCCAATATCCA-——————————————————————— T T T T GTTTAGGTCTTTGAATTTCAACTGCTTCTGC
AAGAATCGTGTAAGGGTAGGGCTGTCTACTGAGTAGCCTCCTCAGACTCACTGGACCAG. . . TTGTAATTACTGTGGCTCCTCAGAAGGATATTTGGCCTCATGGGAGGACATAGCCCATAAA

TTGTTTTTGTCAGGTTTGTCAAAGATCAGATGGTTGTRGCGCCTTCCCCAATAAATGATATTATCTC. . .CCTAATCGCAATAGCATTCCTAATGCTAACCGAALAGATGTGTGGTGTTATTTCTGAGG
TTGTTCTTGTCAGGTTTGTCAAAGATCAGATGG T TGT === === —— === == — === == = ==~ oo AGATGTGTGGTGTTATTTCTGAGG
GTACGAAAGGACAAGAGARATGAGGCCTACTTCACARAGCGCCTTCCCCAATARATGATATTATCIC . . . CCTAATCGCAATAGCATTCCTAATGCTAACCGAACGAAARATTCTAGGCTACATACAR

TCTCCCTCTGCCTCTCTCTCATAAGGATATACQCCTAGAAGGAATAATACTATCACTATTC...TACTAGTCTCAATCTCTAACACATACGGCCTAGGTGACTGCATCTAGGGCCCATTCTAATAAGC
TCTCCCTCTGCCTCTCTCTCATAAGGATATACG-——-———————————————————————— B e TGACTGCATCTAGGGCCCATTCTAATAAGC
ATATCGCTCACACCTAATATCTTCCCTACTATGCCTAGAAGGAATAATACTATCACTGTTC. . TACTAGTTTCAATCTCTAACACATATGGCTTAGACTACGTACATAACCTAAACCTACTCCAATG

GACCTCTCTGAGCTTCAGTTTCCTCATCTGﬂTGGGTCTCATGAGTTGGAGTGTAGGAGAAA...AGCCGATGAAGAGTTGGAATAGGTTGTTGTTACCTGGGGATAATTCTCAAAAGGCAGGTGGGAA
GACCTCTCTGAGCTTCAGTTTCCTCATCTGT-————-————————————————————————— | —————————————————————————————— TACCTGGGGATAATTCTCAAAAGGCAGGTGGGAA
CTGTATTAGTACTTAGGAGGATTATTTGTTGTGGATCTCATGAGTTGGAGTGTAGGAGAAA AGCCGATGAAGAGTTGGAATAGGTTGTTAGCGGTGACTAGGATTAGTATAGTAATTAGGAAGAT

AATTTCTTTTTCAGATTGTTCACTGTﬂTAGGCGTCCGGGAATTGCGTCTGTTT...GGCTTCAACTGGGAAATGCTATATAGAATTTTTATAGAAATGCTAACAATTTTTATGTTAGTTTTGTATC
AATTTCTTTTTCAGATTGTTCACT G-————— e e TCATATAGAAATGCTAACAATTTTTATGTTAGTTTTGTATC
TCGTGTGGCGGTGAAAGTGGTTTG TAGGCGTCCGGGAATTGCGTCTGTTT. . GGCTTCAACTGGGAGGACCACTCGGTTATCAACGTCAAGGAGTCGTAGATCACCTGGTTCTAGAAATAAT
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:2b:18 CACCACTTACTGGCAATGCAAAATTTTTGAGTTEGCTGTTACTACGAGGGCTATGTGG...ACATGAGGAAGGGATAGGTGTCCCTTCCATAAAACAGGAGAGATACTATTTTGGAGAGCTG

:2b:18 CACCACTTACTGGCAATGCAAAATTTTTGAGTE-——---—————-——————————————— T GTCCCTTCCATAAAACAGGAGGGATACTATTTTGGAGAGCTG

:M:10950 GCCGGTGAAGCTTCAGGGGGTTTGGATGAGAAEGGCTGTTACTACGAGGGCTATGTGG. . ACATGAGGAAGGGATAGGCTATATGTTTTGTTAGGGGGTTGAGGATGAGTGTGAGGCGTAT

:2b:39 AAGATGGCTACAGAGTGTTGCCTCATCCTTGGGCRTGGGGATTTTATTTTGAGCTTGTTGGTTAGGTAATTGAGGTCTAGGGCTGTCAGAAGCCCTTATTGACTTGGGCAACCTAGGCTTCCCAGCTT
:2b:39 AAGGTGGCTACAGAGTGTTGCCTCATCCTTGGGC———— ===~ == ==~~~ —— - - —— - — TATTGACTTGGGCAACCTAGGCTTCCCAGCTT
:M:13246 AATCCGAGTATATTAGAGAAGTGAAATGTATATAGTGGGGATTTTATTTTGAGCTTGCTGGTTAGGTAATTGAGGTCTAGGGCTGTTAGAAGTCCTAGGGAAGTAACGCCTAGGGCTGTAAGTTTTAA
:3:147 GGGCTAAGAAGACGTGCTGTTGAATTGGTATNCGGCAGTGATATTAATAATTTTCATGGTTTGAGAAGCCTTCGCTTCAAAACGTACTCCCTGTGGAACTGATTGAAAATGGTTTCTTTTTCCTTGAC
:3:147 GGGCTAAGAAGACGTGCTGTTGAATTGGTATA-—-—-————————— ==~~~ ———— -~ —m————m—————————— - ——————— CTCCCTGTGGAATTGATTGAAAATGGTTTCTTTTTCCTTGAC
tM:6710 CCTATCATCCGTAGGCTCATTTATCTCCCTGACAGCAGTAATATTAATAATTTTCATGATTTGAGAAGCCTTTGCTTCAAAACGAAAAGTCCTAATAGTAGAAGAGCCCTCCGCAAACCTGGAATGAC

:3:169 TTGAACTTGTAGTTTGATGTAATAAATAANGCATCCGTGTTATACTTCACAACAATTCTAATCCTNTGGAAATTTATGTTGCCATGTTTAGGGAAGGACTGAATTAATTCTAAGAATAAAG
:3:169 TTGAACTTGGAGTTTGATGTAATAAATAAA-——————————————————————————————————— TGGAAATTTATGTTGCCATGTTTTGGGAAGGACTGAATTAATTCTAAGAATAAAG
tM:15223 AGCTACCCCTTCATCACCATCGGACAAATAGCATCCGTATTATACTTCACAACAATCCTAATCCTAATACCAATCGCCTCTCTAATCGAAAACAAAATACTTGAATGAACCTGCCCTTGTA

:3:193 GGACAATTAAAGTAGGACTCCTGACCCHTTGTGAGCTTTCTACCACTCCAGCTTAGC...GCATCACCCCACTGAATCCCCTAGAAGTCKCACCAAAGGTGCTTTGCTTGTGTATACTTTATAT
:3:193 GGACAATTAAAGTAGGACTCCTGACCCGTCTT-——=-————————————————————— | | —— -~~~ - - ——————————————— CAAAGGTGCTTTGCTTGTGTATACTTTATAT
:M:8920 CTCAGAAGTTTTTTTCTTTGCAGGATTTTTTTGAGCTTTCTACCACTCCAGCCTAGC GTATTACCCCACTAAATCCCCTAGAAGTC TCCTAAACACATCTGTATTACTCGCATCAGG
:3:24 GAATAAGTGTCCCAAGTGGAAGNTTCCTTGGGAAGGAATCTTCCTAAGGAAGTCGGAGTGGGAGGTGATT...GAAGTGCTGTTAGG@AAAGAACATTTTACTGTTCGTATCTTTAGGTTACACAGC
:3:24 GAATAAGTGTCCCAAGTGGAAGA - —————————————————————— - — - ——————————————— P b AAGAACATTTTACTGTTCGTATCTTTAGGTTACACAGC
:M:14736 GAATAAGCCAAGGATATCTTTGATTGTGTAGTAGGGGTGGAAGGTAATTTTGTCGGAGTGGGAGGTGATT . . . GAAGTGTTGTTAGGEGCTGTGATGATGAAGGGTAAGATAAAGTGGAAGGTGAAGA
:3:53 CCTGTCTCTCTCCCTTTAGACTCCTGBGCCACCTCCAGCCTAGCCGTTT...TAGCCCAANAGTGGGGGATACACCCTGGAGGAGAGATCTGTGAGAATGTGTGAAAAGCTCCCGC

:3:53 CCTGTCTCTCTCCCTTTAGACTCCTGT-—————————————————————, | . ————————— AGTGGGGGATACACCCTGGAGGAGAGATCTGTGAGAATGTGTGAAAAGCTCCTGC

:M:3042 CTTAACTTAGGCCTCCTATTTATTCTAGCCACCTCCAGCCTAGCCGTTT TAGCCCAAACAATCTCATACGAAGTCACTCTAGCCATTATCCTACTGTCAACGCTACTAATAAG

:3:92 TTACTAGATATAAACATATATTGAAAATAATCAG%AGGGTGCGTTCATAATTTGAGTTTGCTAGGCAGAATAGTAATGAGGATGTAAGTCCGTGGGCGATTATGAGAAAG%AACATGACGATGAGGTAG
:3:92 TTACTAGATATAAACATATAT TGAAAAT AAT TAG———————————————— - - —— ACATGACAATGAGGTAG
tM:11120 TTTGAAGTCCTTGGGAGAGAATTATGATGCGACTGTGGGTGCGTTCATAATTTGAGTTTGCTAGGCAGGATAATAATGAGGATGTAAGTCCGTGGGCGATTATGAGGATAATTGCGCCGGTGAAGCTTC
:5:60 TTCTTTCACCTTTAACCAAAGAGGGTGGTTTAGATGGTﬂGGGTTGTGCTCCGAGGTCGCCCCAA...CCATAGGGTCTGGTTTCCAAGATTCTAACCTGACCTCGCATTCTGTCATTCTACC

:5:60 TTCTTTCACCTTTAACCAAAGAGGGTGGTTTAGATGETT - --—-—--—-————————————————— R ittt TCCAAGATTCTAACCCGACCTCGCATTCTGTCATTCTACC
tM:2142 TTTGACTGGTGAGGTCTTAGCATGTATTGCTCGG. GGGTTGTGCTCCGAGGTCGCCCCAA. . CCATAGGGTCTTCTCGTCTTGTTATGTTATGCCCGCCTCTTCACGGGTAGGTCAA

:5:87 CCAATCCTCAAATCTCTCCTCTACTTCTCdTTTGATTATGCCTTTTTGGGTTGAGGTGGTAATGGNACTGCAGTGGTTATCTCATTGGTTATCTCATTCAATCAAATGG

:5:87 CCAATCCTCAAATCTCTCCTCTACTTCTCC-—=————————————————————————————————— CTGCAGTGGTTATCTCATTGGTTATCTCATTCAATCAAATGG
:M:13473 GAGAGGGAAGAAAAAAGAGAGGAAATAAAGTTTGATCATGCCTTTTTGGGTTGAGGTGGTAATGGAAGCGGAGATTTGGTACTGTGAAATTGTTTTAGGTAATAGTTTC
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TTGTGCTCTACTGAGAATGGTACTGCAGCAAGTACCATT . . . CCGTAAAGGGGTAT . . ACCTCCTAGGTGATC . . . CCTACACAATTCTCCGATC|TGATTGACTGAAATGAAAAAATAATAATAATCC
TTGTGCTCTACTGAGAAGGA-——————————————————————————————————— e GACTGACTGACTGAAATGAAAAAATAATAATAATCC
TAGCCACCTAATTTTAAGAGTACTGCAGCAAGTACCATT. . . CCGTARAGGGGTAT . . TCCTCCTAGGCGATC. . . CCTACACAATCCTCCGATCCATCCCCAACAAACTAGGAGGCGTCCTCGCCCT

GAAGTCTAGATAATATCCAACCTCATTAAATTTNTTCCCTATATCGCACCTACGTTCAATATTACAGATGAGCATACCGTAATTAAATTTATTCCCTATAGAGATATTCTTCAGATGCTGAAAGAAATGTTT
GAAATCTAGATAATATCCAACCTCGT TAAAT T TA-——————— =~~~ ——— -~ —————— CTCCCTATAGAGATATTCTTCAGATGCTGAAAGAAATGTTT
GTCGCAGTATCTGTCTTTGATTCCTGCCCCATTGTATTATTTATCGCACCTACGTTCAATATTACGACCTAGCATACCTACTAAAGTGTGTTGATTAATTAATGCTTGCAGGACATAACAACAGCAGCAAAA

AATCATCATCAAATCATCACCAAAQCAAATCAGCTCAACTAGGCCTTCACC...CATCTGCCTGCGACAAACTCTATAGGGTTTTTGTTGTTGTTGCTGTTGTTGTGTTTTTTTGTTTGTTTTTTGA
AATCATCATCAAATCATCACCAAAG-————————————————————————— R i bbbt TCTATAGGGTTTTTTTTGTTGTTG---—-——— TTTTTGTTTTTGTTTGTTTTTTGA
TAGGCTTCCTCCTAGCAGCAGCAGGCAAATCAGCTCAACTAGGCCTTCACC. . CATCTGCCTGCGACAAACAGACCTAAAATCGCTCATTGCATACCCTTCAGTCAGCCACATAGCCCTCGTAGTA

CCAGCACTTTGGGAGGCCAAGG@CTGTGAGTTTTAAGTAAAGTGGGATTGTCA...TTGGAGTAGAAACCTGTGAGAAAGGGCATTC%GGTCTGGAGTTCGACACCAGCCTGACTAACATGGAGAAAC
CCAGCACTTTGGGAGGCC CGGGCG————————————————————————— o — - ——— GATCACCTCAGGTCTGGAGTTCAAGACCAGCCTGACTAACATGGAGAAAC
TCCTAGGGAAGTAACGCCT, GCTGTAAGTTTTAAGTAAAGGGGAATTGTCA TTGGAGTAGAAACCTGTGAGGAAGGGTATTCCTGCTAATGCTAGGCTCCCAATGGTGAGGGAGGTTGAAGTG

CCTTTGCACAGAGCCTTGCAGTCTGCAGTQGTTAGATTTTTCTATGTAGCTGTTGAGTTGTGGTAGHCACCCCTGATTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGACTGAATCTCTCTCTTTTGCCCAGGCTGG
CCTTTGCACAGAGCCTTGCAGTCTGCAGTGATAT - —-—————————————————————————————— CCCCTGG--———-— TTTTTTTTTTTCGAGACTGAATCTCTCTCTTTTGCCCAGGCTGG
GGATATAGGGTCGAAGCCACATTCGTAAGEGGGTAGATTTTTCTATGTAGCTGTTGAGTTGTGGTAG GAATGTGATAATTATCAGTAGTAGGGCTAGAAGGGTATTGGTTATTAAAATTAGGACG

GCCAAGCACAGAGACA[GAAAGGATATAATTCCTACGCCTTCTCAGCCGATGAAGAGTTGGAATAGGTTGTTAGCGGTGACTAGGATTAGTAGGTATAGTAGCAGTGCACTTCCCTGTCGCCCTGCTACTC
GCCAAGCACAGAGACI ——————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— GTGCACTTCCCTGTCGCCCTGCTACTC

CATCAGCTAATGAGTAGAAAGGATATAATTCCTACGCCTTCTCAGCCGATGAAGAGTTGGAATAGGTTGTTAGCGGTGACTAGGATTAGTATAGTAATTAGGAAGATAAGTAAGTATTTGAAGAATTGGT

GGACCACACAAAGTCTTTCATC[GGTGATGGTTGATGTGGAGGGTTTTAGGGGTTCTTTAGTGAAGAGT TTTATGGCGTCAGCGAGGACTTCCCCTCCGGATTCCTCCAGACAACCTT
GGACCACACAAAGTCTTTCATCA - —— === —————— === = = = = = = — GGACTTCCCCTCCGGATTCCTCCAGACAACCTT
GGGTTGGGGCGGTGATGTAGAGGGTAATGGTTGAAGTGGAGGGTTTTAAGGGTTCTTTAGTGAAGAGT TTTATGGCGTCAGCGAAGGGCTGTARTAGCCCGTAAGGACCTACAATGT

AATTCCAGTTACTTGGGAGGTTGAGGITCTTAGGTAGCTCATCTGGTTTCGGGGATCTTAGCTTTGGTTCTCTTTGCAAAGT TATTTCTAGTTAATTCATTATGCAATTGCTTGAACCTGGG
AATTCCAGTTACTTGGGAGGCTGAGECAT G-~~~ === === ===~ oo AGANTTGCTTGAACCTGGG
CATAGACGGGTGTGCTCTTTTAGCTETTCTTAGGTAGCTCGTCTGGTTTCGGGGGTCTTAGCTTTGGTTCTCTTTGCAAAGT TATTTCTAGT TAATTCATTATGCAARAGGTACAGGGGTTA

AACATTCAAGAAGAGTAATTAGACTTANGGGACCAGTAAGGGGGGAAATAG...AATAGTGTAAGGAGTATTGGGGCAGTTAT%ACTGGAAGGTTTTTTTAGTCCATCACTTAAAACACAA
AACATTCAAGAAGAGTAATTAGACTTAAT - —————————————————————, | [~~~ -~ - - —————————————— AACTGGAAGGCTTTTTTAGTCCATCACTTAAAACACAA
TCGGTTGTTGATGAGATGTTTAGAAGTGGGGACCAGTAGAGGGGGGAATAG AATAGTGTCAGGAGTATGGGGGTAATTATGGTGGGTCATACGGCGGTATTTAGTTGGGGCATTTCAC

GGCCACTTGGAGAAGAGCCCACAGAGACTGAGCCGGCGTCAAAGTATTCAGCTGACTCGCTACACTTCACGGAAGKTTTCAGTCCCCCTTTCCTCCATATTCAAATATCTATCATCC
GGCCACTTGGAGAAGAGCCCACAGAGACTGAG-————————————————————— - ———————————— IiTTCAGTCCCCCTTTCCTCCATATTCAAATATCTATCATCC

CACCTCCGCTACCATAATCATTGCTATTCCTACCGGCGTCAAAGTATTCAGCTGACTCGCTACACTTCACGGAAGEAATATGAAATGATCTGCCGCAGTACTCTGAGCCCTAGGGTT



P:6:67 CACACACACACCACACACNCAGAACATACAGTAGATAGCCCCACC...GATCAAACAACCCCCTAGGCATCCCCT%CATGCACACACTACATACACATACAATTTTGGTTACTAAGCC

H:6:67 CACACACACCACACACACAT T-——=—=—————————————————— | — o ——————— ACACATGCACACACTACATACACATACAATTTTGGTTACTAAGCC
P:M:14670 CTGGTCCAGTGAGTCTGAGGAGGCTACTCAGTAGACAGCCCTACC GATCAAATAACCCCCTAGGAATCACCTCCCACTCCGACAAAATTACCTTCCACCCCTACTACACAATCAA

P:7:157 AAGTGTATTATGGTTGGAGGGGCTCAGGGTGTGTGAGAAGGTCTGCGGCTAGGAGTCAGTAAAGCAATTGGCTTAGTGGGCGAAATATTATGCTTTGTTGQTGACAGGAGATGGGAGATCCCGCAA
H:7:157 AAGTGTATTATGGT TGGAGGGGC T CAT TG TG T G ——— = m = — = ——— mm — e — GACAGGAGATGGGAGATCTCGCAA
P:M:15098 AGCTTACTGGTTGTCCTCCGATTCAGGTTAGGATGAGGAGGTCTGTGGCTAGGAGTCAGTAAAGCAGTTGGCTTAGTGGGCGARAATATTATGCTTTGTTGTETGGATGTGTGGAGGACAGGGATTG
P:7:29

TGATTGTATAGTATTAAGTTTGCCACAATCTTAATTGTGGCAATTAATCTTAATTGTATAGTATTAAGTTTGCATCCCTTCTGGACCCCACGGATGCCCCCCCTCAGATAGGGGTCCCTTAG. . . TCAAGGTGTAGCCCATG
AGGTGGCAAGATTAATTGTCTTGCCAGGAGAGGAGCATCTATGAATTATTCC
H:7:29 TGATTGTATAGTAGTAAGT TTGCCACAGTCC === mmmmmmm m T
————————————————————— TACCAGGAGAGGAGCATCTATGAATTATTCC
P:M:15769
CCAACAGACCTATCTCCCCTTGACAGAACATAGTACATACAACCATACACCGTACATAGCACATTACAGTCAAACCCCTCCTCGCCCCCACGGATGCTCCCCCTCAGATAGGAATCCCTTGG. . . TCAAGGTGTAGCCTATG
AGGTGGCAAGAAATGGGCTACATTTTCTACCCCAGAAAATTACGATAACCCT

P:7:35 TTCAACTAAATAGAGGACCAGATCAATACTTAACAAACCCACAGGTCCTAAACTATTAAACCTGCATTAAAAATTTCGGTTGGGGCGACCTCGGAGCACAACCTCGGAGCMGTTACCACAAACTGCTCC
H:7:35 TTCAACTAAATAGAGGAT CAGAT ————————————— - — - TTACCACAAACTGCTCC
P:M:2175 GAGCTTTAATTCATTAATGCAAACAATACTTAACAAACCTACAGGTCCTAAACTATTAAACCTGCATTAAAAATTTCGGTTGGGGCGACCTCGGAGCACAACCCAACCTCCIAGCAATACATGCTAAGA
P:8:11 GACATATGTGTGTTTGTATGTACATATATTCACGCATGTGTGTGTGTATATATATMTACCTCGTGGTA...GATCAAACATCACCCCCCTACTTAAT%CACATACATATACGTGTCTATATACATACATG
H:8:11 GACATATGTGTGCCTGTGTATGTATGTACATATATACACACACACATATATATATA--——-——-————— T T T CACACATACATATACGTATCTATATACATACATG
P:M:11062 GCCTGCGACAAACAGACCTAAAATCGCTCATTGCATACCCTTCAGTCAGCCAC.GCCCTCGTAGTA .GATCAAATACCACTCTCCTACTCACAGGATTCAACATACTAATCACAGCCCTGTACTCC

P:8:122 GGCTTGTCTCAAACTCTTGGACTCAAGTGATCdCCCTATGAGCAGGCGCAATAGTCATAG...TTAGCCGTACGTCTAACCGTACGCTAACCATKTACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTG
H:8:122 GGCTTGTCTCAAACTCTTGGACTCAAGTGATCC———————————————————————————— | ——— - — - — - ———————————— ACCTACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTG
P:M:8260 CCCAACTATCTATAAACCTAGCCATGGCT, CCCTATGAGCAGGCGCAGTAGTCATAG. . TTAGCCGTACGTCTAACCGCTAACATTACTG GGCCACCTACTCATGCACCTAATTGGAA
P:8:134 GGAAGTACTACTACTCATCCTTCANGGGGGTGAGGATTGTCTTTGGAGTTGTGTTTTATGTTCGATAGTTGAGGGTTGATTACTGTGCATGCTTGTANGCAATTCAATCCCCACTTCTCTGAAGGGCC
H:8:134 GGAAGTACTACTACTCATCCTTCAAACCT——— ===~~~ —— -~~~ — - - - —— ATTCAATCCCCACTTCTCTGAAGGGCC
P:M:15611 GGGAGATAGGTCTGTTGGTATCGGGGTGGGGGAGGGGTGTCGTTGGAATTGTGTTTTATGTTCGACAGTTGGGAGTTGATTGTTGTGCGTGCTTGTAA TGGAGTGAAGGTTTTGATGTGGGAGTG
P:8:0.34 GGGTATATCATGGAAGAAAAACATCTANCCTTCCTCGTCCCCACGGATGCCCCCCGTCAGATAGG...GTATTTTCGTCTGGGGGGTGTGCTGCT%TTGCAGCAGTGTTTACAGTACTGAAAATAA
H:8:0.34 GGGTATATCATGGAAGAAAAACAT CTAAGAGA-——————————— -~ - ——————— | — o ——m———— - ————— ATAGCAGCAGTGTTTACAGTACTGAAAATAA
P:M:15772 CACCGTACATAGCACATTACAGTCAAACCCCTCCTCGCCCCCACGGATGCTCCCCCTCAGATAGG GTATTTTCGTCTGGGGGGTGTGCACGCGATAGCATTGCGAAACGCTGGCCCCGGAGCA
P:8:39 GGAGCGCGTCCAGCCGCAGATGCAT|GGCAATGAATGAAGCGAATAGATTTTC. . . TTTTATTTTATTTTATTTTATTTTATTTTATCICCAGCTTCCCTAGGATGTGCCCCAATCGGGGAGTAGG
H:8:39 GGAGCGCGTCCAGCCGCAGATGCATTG-———————————————————————— | ——— -~~~ ———————————————————— CCAGCTTCCCTAGGATGTGCCCCAATCGGTGAGTAGG

P:M:7921 CGGCGGGTAAGCCTAGGATTGTGGGGGCAGCGAATGAAGCGAATAGATTTTC TTTTATGGGTTTTGGTGAGGGGGGTAGATGGTAATTTGAATTTAATATTTTTAGTTGGGTGACGAGAAA
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:8:48 CTAATTTAAAGTGACACTCAC[TTTTGATAACGAACATGTTGGACAGTCTACCCTCCCTTGGCAG. . . TTCAAATTTCATCTTTTCATTTTGATAAACGAAACAGTGAACAC|TTGGATTAAGTAGTAATATA
:8:48 CTAATTTARAGTGACACTCAC - —— === === — == = = = = = — oo TTGGATTAAGTAGTAATATA
:M:5688 CTTGCATCTGCCATAGTAGAAGCCGGCGCGGGAACAGGTTGAACAGTCTACCCTCCCTTAGCGG . . . TTCARATTTCATCTTTAGGCGGTATGCACTTTTAACAGTCACCCCTCAATTARCATGCCCTCCC

:10:135 GGTGTTTCAAATGAAAAAAACTTGGAATTﬂGAGGATGAGTGTGAGGCGTATTATGC...CGTAAAGGGGTATTTTTACKATGGTGATAGATGCCATAGAAAATCTATGTAA
:10:135 GGTGTTTCAAATGAAAAAAACTTGGAATITCT-—————————————————————— ., [ ———————————————————— GTGATAGATGCCATAGAAAATCTATGTAA
:M:10786 GGGATAGGCTATATGTTTTGTTAGGGGG GAGGATGAGTGTGAGGCGTATTATGC .CGTAAAGGGGTATTTTTAC AAAGCCATCGTGTACGCTAGTCATATTAA

:10:85 TTGCTTTTTAAACACATTTCCTGGTACCﬂGAGCAGCCACCAATTA...ATCCCAAACATACAACCGAACATACAAT@GTATGCAGCCATTGACTTGCAAATGCCTTTTTTTCCATTCC

:10:85 TTTCTTTTTAAACACATTTCCTGGTACCT———-————-—————————, ., ———————————————————————————— GGTATGCAGCCATTGACTTGCAAATGCCTTTTTTTCCATTCC

:M:1600 AAAAAATTTAACACCCATAGTAGGCCTAAAAGCAGCCACCAATTA ATCCCAAACATACAACCGAACTCCTTACACCCAATTGGACCAATCTATTACCCCATAGAAGAACTAATGT

:11:42 TTCTACATAAAGCATTCTCTATACAGqGAAAATCTATTTGCTTCATTCATTGCCCCCACAATCCTAGGCCTGCCCGCCGCAGTACTGATCATTCTATTCCCCCCTCTATTTGATGGGAAATGTGACC
:11:42 TTCTACATAAAGTGTTCTCTATACAGLACT - ——————— =~~~ —— -~ - TTTTATGGGAAATGTGACC
:M:7950 CAATAAACCCTGAGAACCAAAATG GAAAATCTATTCGCTTCATTCGCTGCCCCCACAATCCTAGGCTTACCCGCCGCAGTACTAATCATTCTATTCCCCC CTGGTCCCCACTTCTAAAC
:11:90 TTGTGTTTTTTAGCATACTTGAGCTTCTGAATHACCCCCACTGTTAACCCAACACAG...ATCACCTCTAGCATTACCNGTGCTTTTCCCAGAAGGATTGAAGACCAAAGGGATCACC

:11:90 TTGTGTTTTTTAGCATACTTGAGCTTCTGAAT-——-—-————-———————————————— T T GCTTTTCCCAGAAGGATTGAAGACCAAAGGGATCACC

:M:1828 CTAATATCTACAATCAACCAACAAGCCATTATTACCCCCGCTGTTAACCCAACACAG. . .ATCACCTCTAGCATTACCA TTAGAGGCACCGCCTGCCCGGTGACATATGTTTAAC

:12:104 TTTTTTTAGGTTGGGTGAGGGAACTTAQTGGGTTCGATTCTCATAGTCCTAGA...GTCGTAGCGAAATCGGGGATATGCTGTTCGAATT%GTTTAGTGAACAGAAGGAAAGTAATTGAG
:12:104 TTTTTTTAGGTTGGGTGAGGGAGCTTAGAAAACTCAG-————————————=———, ., —————————————————————————— GAGGAGCTAGTTTAGTGAACAGAAGGAAAGTAATTGAG
:M:3540 GGCACGGAGAATTTTGGATTCTCAGGGATGAGTTCGATTCTTATAGTCCTAGA GTCGTAGCGAAATCGGGGATATGCTGTTCGAATTCATAGGAACAGGGAGGTTAGAAGTAGAGCT
:12:127 CCATTGGGTCAGGGTTTCTGCACTATAGTCCBAAGAGGAACAGCTCTT...AGAAGAGCTAATGATAGTCCCATCTGGGTTGCCAGAAATATGTTACAGGGAAGG

:12:127 CCATTGGGTCAGGGTTTCTGCACTATAGTCC--——--—-———-—-———-—————-—, , ,————————————————— CATCTGGGTTGCCAGAAATATGTTACAAGGAAGG

:M:1515 TAAATCCCCTTGTAAACTTAACTGT) AAGAGGAACAGCTCTT. . AGAAGAACTAATGTTAGTATAAGTAACATGAAAACATTCTCCTCCGCATAAGCC

:12:33 TTGTCGCCCAGGCTGGAGTGTAGTGGRTTTGCGCTGCATGTGCCATTA...TAATATCACTGCTCACT@CGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTGCTGGGTTCAA
:12:33 TTGTCGCCCAGGCTGGAGTGTAGTGG-—————————————————————, |, ———————————————— CGEGCGATCTCGGCTCACCACAACCTCTGCCTGCTGGGTTCAA
:M:6709 TAGGGGAAGTAGCATCTTGTAGACCTACTTGCGCTGCATGTGCCATTA TAATATTACTGCTGTCA GGAGATAAATGAGCCTACGGATGATAGGACATTTCATGT

:13:113 AAGAGGTATGGGCTGTTGGGTTTTTCAGCTTAAGGCAAGAAATATTAATTTGCTAAGTTGGTTTTTCACTCAGGTGAAA...GGGTGTGATAGGTGGCAAG@GAAAATGAA
:13:113 AAGAGGTATGGGCTGTTGGGTTTTTCAGCTTAAGGTAAGAAATATTAATTTGCTAAGTTGGA- ———————————=—===. . . ————————————————=- ATEGAARATGAR
:M:3795 TGTGGAGCGEGGECTTATTTTTTTGGT TAGGATTGGGATAAAAGCTAGTATATTTATTTCTAGGCCTACTCAGGTGARA . GGGTGTGATAGGTGGCACGIAGAATTTTG
:13:19 TTTGGGTTTTTTGCTTACAAATACACAAAAACATCAAATACACAGTCGCATCATAATTCTCTCCCAAGGACTTCAAACTTTACTCCCACTAATAGCCTTTTGATGACTCCRCATATGCARATTTTT
:13:19 TTTGGGTTTTTTGCTTACAAATACACAAAAACATCTAR- = - m - TGACATATGCAAATTTTT
:M:111989 ATTATTATCCTGCCTAGCAAACTCAAATTATGAACGCICCCACAGTCGCATCATAATTCTCTCCCAAGGACTTCAAACTCTACTCCCACTAATAGCCTTTTGATGACTCCTGGCAAGCCTCGCTAA
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GATCTTCAGGGTAGGTTGGCAAGCGGTTGGTTCAGGGTATGGGGTTAGCAGCGGTGTATGTGTBGAGACCCAGGAGAGCCAACGAAGTAATTCCAGCCTGGAAAA
GATCTTCAGGGTAGGTTGGCAAGCC—————————————————————————————————————— AGAGACCCAGGAGAGCCAATGAAGTAATTCCAGCCTGGAAAA
TGTGTAGGGGTGTCTTTGGGGTTTGGTTGGTTCAGGGTATGGGGTTAGCAGCGGTATATGTGTTGAGTAGGGTGAGTAGGGGGTTACGTTGCTGGGGCTAGTAGA

GCTGGCCTAACAGGCTGCACACATACAAAGCCTICATAAATTATTCAACTTCCCACACTATTGAAATTTACCACAACCACCACCCCATCATACTCTTTTACCCATAACACTAATCTCTTCCCTGG
GCTGGCCTAACAGGCTGCAC----ACAAAG Y A A - i i i A A - e - ii-ii itk ARCA-TACEETCTTCCCTGG
GGATCCTCCCGAATCAGCCCTGGCCCCTCCEENTCATAAATTATTCAACTTCCCACGCTATTAAAATTTACCACAACCACCATCCCATCATACCCTTTTACCCATAACACTAARGCTACCTCCAT

AAGAGGTTCTTAAGTGATGAAGGTAICCAGACGAGCTACCTAAGAACAGCTAAAAGAGCACACCCGTCTATGTAGCAAAATAGTGGGAAGATTTAGTARGTTAAGCAGAGTGAGTATC
ARRRGGTTCTTAAGTGATGAAGG T - — — === == — == —— ——— - - AGTTAAGCAGAGTGAATATC
AGAACCAAAGCTAAGACCCCCGARACCAGACGAGCTACCTAAGAACAGCTAAAAGAGCACACCCGTCTATGTAGCAAAATAGTGGGAAGATTTATAGGTAGAGGCGACAAACCTACC

AACTCTACAAGATTGGCTTTAGTGTCAATKTAGTAAGGGCTTAGCTTAATTAAAGTG...TGAGGTGGAGTAGTGGAGT%CACGCACAGCAGCAACTGCCTAGTGATATCTCTATCTT
AACTCTACAAGATTGGCTTTAGTGTC.GCT ———————————————————————————————————————— ATGCACACGCACAGCAGCAACTGCCTAGTGATATCTCTATCTT

AAATGTTTGTGGGTTTAAGTCCCATT CTAGTAAGGGCTTAGCTTAATTAAAGTG TGAGGTGGAGTAGATTAGGCGTAGGTAGAAATAGAGGTTAAGGAGAGTGATGATGGCT

CCAGGCTGAAGTGCAGTGGCACGATCTTQTGTAAGGGTAGGGCTGTCTACTGAGTAGCCTCCTCAGCKTTACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCC
CCAGGCTGAAGTGCAGTGGCAC GATCTTIG ————————————————————————————————————— ITACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCC

GGTAAGATAAAGTGGAAGGTGAAGAATCEGTGTAAGGGTAGGGCTGTCTACTGAGTAGCCTCCTCAGACTCACTGGACCAGGTCTGTTCCGATGTATGGGATAGCGGACAGT

GGTATCTAGATCTTGGTTTATCCTTTCHAGTAATTACAAACCTACTGTCCGC...GAGGCTACTCAGTAGAKACTAATTTAATCCAATGAAATTAAGCATGGTCAAGTCACCTACTT
GGTATCTAGATCTTGGTTTATCCTTTC--—--—-———-—-————————————, , ,——————————————————— CTAATTTAATCCAGTGAAATTAAGCATGGTCAAGTCACCTACTT
GAGGCCAAATATCCTTCTGAGGAGCCACAGTAATTACAAACCTACTGTCCGC .GAGGCTACTCAGTAG. GCCCTACCCTTACACGATTCTTCACCTTCCACTTTATCTTACCC

TTAATGAAGGCTGGGCACACTGGCTCACGAGGACATAGCCCATAAAG...CATCATTAGACATCAC@CCTGTAATCCCAGTACTTTACGAGACCAAGGCAGGCAGATCACC
TTAATGAAGGCTGGGCACACTGGCTCAC-———————————————————, |, ———————————————— CTGTAATCCCAGCACTTTACGAGACCAAGGCAGGCAGATCACC
CTCCTCAGAAGGATATTTGGCCTCATGGGAGGACATAGCCCATAAAG CATCATTAGACATCGT TACACGACACATACTACGTCGTAGCCCACTTCCACTACGTTCT

GGCATTAACCCACAACTTGCATGAGATHTCATAGCCGAATACATAAACATTATTATAATAAACACCCTCHCTTGGGGACTTTCAAGCTGTGTTGTCTCATTTGG
GGCATTAACCCACAACTTTCATGAGAIG ————————————————————————————————————————— TCTTGGGGACTTTCAAGCTGTGTTGTCTCATTTGG
T

TATGCCGCAGGCCCCTTTGCCCTATTHTTCATAGCCGAATACATAAACATTATTATAATAAACACCCTCACTGCTACAATCTTCCTAGGAGCAACATACAATAC

GGACCCATCCATCCTTTACGATHGCCCTCCTATTGCCCTTACCTTGAGCCCTACAAACAGCCAACCTACCACTAATAGTCACATCAﬂCCAAAGGGAAGCCTCAGCAAACTCGGTCAGG
GGACCCATCCATCCTTTACGATGGGGGG————————————————————— -~ — - —m———————————————————— CTGCTA AGGGAAGCCTCCGCAAACTCGGTCAGG
TCCTATTATTTGACCTAGA. TGCCCTCCTATTGCCCTTACCTTGAGCCCTACAAACGGCCAACCTACCACTAATAGTCACATCATCCCTCTTATTAATTACTATCCTAGCCCTAAG

CACATGCTACATAGAAAAAAATTTACAGCCACTTICTCCGGGGCCAGCGTTTCGCAATGCTATCGCGTGCACACCCCCCAGACGAAAATACCAAATGCATGGAAGTAATGTCTACGAACTGATGTG
CACATGCTACATAGAAAAAAATTTACAGCCACT T——— === — = — = = — ==~ = o~ TAATGTCTACGAACTGATGTG
CAGGAATCAAAGACAGATACTGCGACATAGGGTGCTCCGGGGCCAGCGTTTCGCAATGCTATCGCGTGCACACCCCCCAGACGAARATACCARATGCATGGAAGGCTCCCGTGACTGGTTAATAG




P:18:1.6 TTGTTTCTAAGAGGTCAGATACﬂTAGCTGTTCTAAGAACAGCTAAAAGAGCACAC...TAGTTCAACTTTAAATTTACCTCCRTGTCTTTCCACAGTTGTGACCTTAAAACAC

H:18:1.6 TTGTTTCTAAGAGGTCAGATACT ———————————————————————————————— |~ —————————————————— TTCTATGTCTTTCCACAGTTGTGACCTTAAAACAC

P:M:1342 AAGCTAAGACCCCCGAAACCAGACGAGCTACCTAAGAACAGCTAAAAGAGCACAC TAGTTCAACTTTAAATTTACCTAC GAACCCTCTAAATCCCCTTGTAAACTTAAC

P:18:69 AATATAACTTCTTATCAGATATGANTAGCTTTGGGTGCTGATGGTGGAGTTAAAGACTTTTTCTCTGATTTGTCCTTGGAAAAMACTTTATTATTTTATTCAGAATGGCATATTTGG
H:18:69 AATATAACTTCTTATCAGATATGAAGTAT - ————————————— -~~~ - ——————— TTTTATTATTTTATTCAGAATGGCATATTTGG
P:M:15361 CAGAGAATAGTTTAAATTAGAATCTTAGCTTTGGGTGCTGATGGTGAAGTTAATTACTTTTTCTCTGATTTGTCCTTGGAAGAAAGTTTTCGTTTCCGGTTTACAAGACCGGTGTAT
P:19:15 TTCTCTACTGACCCTCCCCAGGGTQGGTCAGTAAATGCTAGTATAATATTTATATAAATAAGAGGCATTTGGTAAATATGATTATCATAATTCAGCCAACCCAGTCATTGCTCAA

H:19:15 TTCTCTACTGACCCTCCCCAGG A————m CAGCCAACCCAGTCATTGCTCAA

P:M:9864 CGATATACTAGTATTCCTAGAA AGATGGTAAATGCTAGTATAATATTTATATAAATAAGGGGCATTTGGTAAATATGATTATCATAATTTAATGAGTCGAAATCATTCGTTT

P:19:57 GGCTTGGCCAGAGCAGATCTChGCCAACGTTACTCGGACTACCC...CCTCTTATTAATTAACGTCGGTGGCAGCTGAGCCTGGTGAGGACACTGGGATGCTCTT

H:19:57 GGCTTGGCCAGAGCAGATCTCG-—————————————————————, |, ——————————————————— GGTGGCAGCTGAGCCTGGTGAGGACACTGGGATGCTCTT

P:M:6634 TTCCTTGGCCTATCTGGGATGCCCCGACGTTACTCGGACTACCC CCTCTTATTAATTACTATCCTAGCCCTAAGCCTCGCCTACGAATGATTACAAAAAGGG

P:22:33 TTCTACAACTGCTGTACCAGACCAqTAGGTTTGTAATTACTGTGGCCCCTCAGAAG...GATGATTCAGCCATAGTTTACGTCTCG@GTTTGTCACCCATTTAAGGTTCAATGTTCCCTCTGTT
H:22:33 TTCTACAACTGCTGTACCAGAC GCCCGATCTCACT-———-—————————————, ,  ————————————————————— TATCT TTGTGACCCATTTAAGGTTCAATGTTCCCTCTGTT
P:M:14372 TTCCGATGTATGGGATAGCGGA TAGGTTTGTAATTACTGTGGCTCCTCAGAAG GATGATCCAACCATAGTTTACGTCTCG GATGTGGGCGATCGACGAGAAGGCGGTTGAGGCGT

Yellow highlighted nucleotides represent BLAST-defined homology between chimpanzee mtDNA and the chimp numt region. Boxed nucleotides
are the actual nucleotides inserted, as inferred from comparison to human sequence, the proxy for the pre-integration target site. Italicized nucleotides
indicate insertions in chimp, or deletions in human. Sequences are labeled by species (H=Homo, P=Pan), followed by chromosome number (or “M”
for the mitochondrial genome), followed by beginning position rounded to the nearest Mb for nuclear DNA or nearest bp for mitochondrial DNA.



